Citosols - citoplazmas lielaka
sastavdala
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Citoplazma

 Organadi: ET,GK,Mi,P,L,V, citoskelets,
( plasidas, centrosomas)

e Citosols
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Citosola sastavs

e /0% -udens,;
e 20% - olbaltumvielas
E. coli citosoh Ir:
250mg/ml - olbaltumvielas,
100mg/ml - RNS
15mg/ml - DNS




Proces citosola

citosoh notiek daudzas metabolak
reakcijas (glikaize u.c.)

veic sigralu parnesanu
nodrosSina olbaltumvielu siggi ribosonas
satur transkripcijas faktorus




Citosola struktura

e Citosolam ir glaipasbas.
e Tas ir piepildts ar tklveida pavedieniem.
o Kanalu efekivais izners ir 20-30nm

e Molekulas, kuras ir makas, var bivi
difundet caur Sienudens kaaliem.

(H,O, joni,monosahadi u.c. )

* Organelu kusba var notikt tikal prraujot
gela esods saites starp pavedieniem!




Diffusion of GFP in the cytoplasm
of E. coli is about 11-fold slower
than in water

Cephalexin-treated cells
E F

Pre-bleach -

recovery

Elowitz et al_ {1999) Protein mobility in the cytoplasm of Escherichia coli.
J. Bacteriol. 181: 197-203.



Olbaltumvielu kustigums

H/sec
Udens ~20
E.coli citoplazma ~5 5
CHO $dnu citoplazma ~10
Mitohondriju matrikss ~10

CHO cells - Chinese Hamst=r Ovary cells



Olbaltumvielas pec sintezes

o Citosoh sinte£tajam pievieno siltuma soka
olbaltumvielas, transp@un izveido
terciaro strukftiru.



Caperoni

Tie Ir dAva suna sastopamu olbaltumvielu grupa, kas
nodrosina jaunsintéajiem vai denat@ajiem proténiem
Izveidot tisdimensioalo strukfiru.

«Caperoni pievienojas pie prate un n¢auj nepareizu
mijiedarlibu starp polipeptlu kedem.

Saf procea tiek patreta ATF enegija.

Vienu nocaperonu gruim sauc pataperoimniem. Tie ir
sastopami E.coli, mitohondrijos un hloroplastos.

*Tie ir siltuma Soka olbaltumi, jo to skaits palieélg\sakai ar
temperairas palieliasanos. Tie paliz atjaunot denatétias
olbaltumvielas.



Dnad binds to the @ Dnasd stimulates ATP

unfolded or partially hvdrolysis by Dnak.
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