MOLEKULARA BIOTEHNOLOGIJA PIRMAIS PARBAUDES DARBS
Molekularas biotehnologijas biokimiskie un génu inZenierijas pamati

JAUTAJUMU GRUPAS UN TIPI

1. Molekularas biotehnologijas enzimi
1) lzmantojot elektronisko katalogu aprakstit kada konkréta enzima: restriktazes,
polimerazes, nukleazes, ligazes vai taml. Ipasibas; salidzinat tas ar citiem
lidzigiem enzimiem.
2) Aprakstit, ka iesp&jams aizpildit vai nostrupinat restriktazes izveidotu DNS
vienpavediena parkares galu. Noskaidrot, kadas citas restriktazes SkelSans seciba
izveidosies, ja religés aizpildito galu.

2. Molekularas biotehnologija izmantojamas antibiotikas: to darbibas mehanisms,
iedarbiba uz $tinu, inaktivacija, izmantoSana eksperimentos.
1) ampicilins
2) tetraciklins
3) hloramfenikols
4) ciprofloksacins
5) rifampicins
6) streptomicins

3. Molekularas biotehnologija izmantojamie reportiergéni: to izcelsme, aktivites
mériSanas principi, substrati, izmantoSanas pieméri
1) galaktozidaze,
2) glikuronidaze
3) luciferaze
4) hloramfenikolacetiltransferaze
5) GFP varianti

4. Geénu un génu bibliotéku iegiisanas metodes, to izmantosanas iesp&jas un
ierobeZzojumi, lietoSanas mérki
1) Geénu biblioteku ieglisanai izmantojamas vektorsistémas
2) Geénu klon&Sana no bibliotekam
3) Génu sintéze no mRNS
4) Génu kimiska sintéze
5) Plazmidu vektorsistému paaudzes

5. Molekularas biotehnologija izmantojamas metodes: lietojuma mérki, biokimiskais
pamats, izpildes etapi, rezultatu interpretacija
1) Futprintings
2) EMSA
3) Transformacija
4) Kimiska sekvenésana
5) Enzimatiska sekvenéSana (didezoksiterminacija)
6) Sazernblots
7) Westernblots
8) gPCR, RT-PCR



DNS geometrija un topologija: to izraisosie faktori, p&tisanas metodes, nozime DNS funkcijas
1) sekvences atkariga lickSana

2) proteinu piesaistes atkariga liekSana

3) superspiralizacija

4) superspiralizacijas blivums

Geénu ekspresijas regulacijas Iimeni baktérijas

1) Plazmidu DNS replikacijas stabilitate

2) Plazmidu DNS struktiiras stabilitate

3) mRNS sintézes aktivitate

4) translacijas regulacija

5) mRNS stabilitate

6) Baktériju promoteru struktiira

7) Baktgriju "globalas" regulacijas sistémas: CAMP, ppGpp

Genoma redigéSana metodi raksturojosa attéla analize no lekcijas prezentacijas
(Bioteh_Klonesana un in vivo inhenierija_2015. ppt; Nature Reviews Genetics)

Aprékinu uzdevumi
1) 10-kartiga reakcijas maisTjuma sagatavosanas aprékini, ja dots 1x maisijuma
sastavs, un koncentrétie bazes §kidumi jasagatavo no standarta reaktiviem
2) Vienkarsi genoma aprékini: DNS masa, garums, molara koncentracija un molu
skaits tilpuma vieniba.



