Mikroorganismu génu
inzenierija

Praktiskais darbs 11



I_,'q.a " SNucleotide

NIH genétisko sekvencu datu baze.

/Tajairap 212 775 414 sekvencu ar kop&jo garumu 321 680 566 570 nukleotidu./

GenBank ir dala no Internacionalas nukleotidu sekvencu
datu bazu kolaboracijas, kura vel 1etilpst:

Japanas DNS DatuBanka (DDBJ),

Eiropas Molekularas Biologijas Laboratorija (EMBL) ...
S1s visas datu bazes regulari T

apmainas ar jaunako informaciju. ~ X | Goum
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